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Ciclo celular
Replicacion del ADN
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Fase S: Replicacion del ADN

Modelo semiconservativo:

Luego del descubrimiento de la estructura del
ADN, en 1957 dos biologos moleculares,
Matthew Stanley Meselson y Frank Stahl
demostraron que este se replica de una
manera semiconservativa, la nueva cadena
se sintetiza utilizando una de las hebras
preexistentes como molde. Las moléculas de
ADN estan formadas por una cadena nueva y
una original que sirve como molde.
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* En |a replicacién participan varias
enzimas. Para que ocurra, se debe
abrir la doble cadena de ADN en
una secuencia especifica deno-
minada origen de replicacion (en
bacterias) o secuencia de repli-
cacion (en eucariotas) y copiar
cada cadena.
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ADN Polimerasas

Sintetiza una nueva cadena de ADN. Para esto
utilizan como molde una de las hebras y un
segmento corto de ADN, al que se le agregan
los nuevos nucledtidos.
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 ADN polimerasas: 3 en bacterias
mas de 3 en eucariotas.

1ra. descubierta en 1955 por Arthur Kornberg:
ADNpol |
ADNpol: - molde de ADN

- fragmento corto de ARN apareado al

molde con OH libre: primer o cebador

- 4 dNTPs

- Mg

- pH=7,5



En bacterias
ADNpol | in vivo repara danos causados por luz UV

Y
elimina el primer.

ADNpol IlI: Sintetiza ADN 5 — 3" jn vivo

En eucariotas:
ADN pol a, B, y... y varias mas
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Fig 512 Molecular Biology ofthe Call. 47 Ed. Alberts, B. et al.
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Fragmentos de Okazaki

Durante la replicacion de ADN, se conocen
como fragmentos de Okazaki a las cade-
nas cortas de ADN recién sintetizadas en la
hebra discontinua. Estos se sintetizan en
direccion 5'— 3’ a partir de cebadores
de ARN que después son eliminados. Los
fragmentos de Okazaki se unen entre si
mediante |la ADN ligasa completando la
nueva cadena.
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